DECODE - zastosowanie analizy statystycznej oraz metod maszynowego uczenia w celu
opisu pacjentéow chorych na COVID-19 oraz predykcji prawdopodobienstwa
wystapienia choroby COVID-19 na bazie prostych cech klinicznych
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Celem projektu DECODE — Data drivEn COVID DEtection jest zbudowanie bazy danych pacjentéw z
podejrzeniem COVID-19, a nastepnie o wykorzystanie metod analizy statystycznej oraz metod
maszynowego uczenia w celu stworzenia modeli zardwno eksploracyjnych jak i predykcyjnych
pozwalajacych na powigzanie cech klinicznych z diagnozg COVID-19.

We wspodtpracy z Oddziatem Obserwacyjno-Zakaznym i Hepatologii Szpitala Specjalistycznego nr 1 w
Bytomiu zebrano dane dotyczace ponad 2 tysiecy pacjentéow, ktérzy w okresie od marca do czerwca 2020
roku zgtosili sie na oddziat obserwacyjno-zakazny szpitala z podejrzeniem zakazenia chorobg COVID-19.
Dla kazdego z pacjentéw zebrano podstawowe informacje demograficzne, informacje dotyczace szeregu
mozliwych objawdéw choroby COIVD-19, choréb wspdtistniejgcych oraz przyjmowanych lekéw. Kazdy z
pacjentéw przebadany zostat testem RT-PCR na obecnos¢ wirusa SARS-CoV-2. Na podstawie objawdéw
klinicznych oraz wynikéw testu pacjenci podzielni zostali na grupy SARS-CoV-2(+) z objawami
chorobowymi, SARS-CoV-2(+) bez objawéw chorobowych, SARS-CoV-2(-) z objawami chorobowymi,
SARS-CoV-2(-) bez objawdéw chorobowych.

Pierwszym celem projektu DECODE jest wykorzystanie zaréwno narzedzi analizy statystycznej jak i metod
maszynowego uczenia w celu identyfikacji cech charakteryzujacych poszczegdlne grupy pacjentéow.
Analizowane sg tu zaréwno dane demograficzne, objawy kliniczne jak i choroby wspétistniejace.
Stworzenie modeli wigzacych cechy pacjentdéw z wynikiem testu pozwoli na zrozumienie réznic pomiedzy
analizowanymi grupami, a w szczegdlnosci odpowiedZ na pytanie czy da sie stworzy¢ charakterystyke
pacjenta chorego oraz pacjenta zdrowego.

Kolejnym celem jest stworzenie modelu predykcyjnego, ktéry na podstawie wystepowania objawoéw
mogtby dostarcza¢ informacji o prawdopodobienstwie, iz dany pacjent jest chory na COVID-19. Model
taki pozwolitby w sposéb przesiewowy identyfikowaé pacjentdw potencjalnie chorych i wymagajgcych
dalszego testowania. Z uwagi na koniecznos¢ wychwycenia prawie wszystkich przypadkéw oséb chorych
na COID-19, najwazniejszg cechg tworzonych modeli predykcyjnych bedzie ich wysoka czuto$é¢ oraz
wysoka wartos¢ wskaznika NPV.

Poza oczywistg probg stworzenia modeli odrdzniajgcych pacjentéw bedacych nosicielami wirusa SARS-
CoV-2 od oséb z wynikiem negatywnym testu na SARS-CoV-2 projekt DECODE usituje rdowniez



odpowiedzie¢ na pytanie czy istniejg jakie$ cechy charakteryzujace bezobjawowych nosicieli wirusa SARS-
CoV-2 w poréwnaniu do oséb zakazonych majacych objawy infekgji.



